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RESUMEN 

Se determinó la estructura y variación genética de 18 poblaciones silvestres y tres domesticadas de chile (Capsicum annuum L.) del noroeste de 
México con isoenzimas y RAPDs. El análisis con isoenzimas se basó en 12 loci polimórficos de nueve isoenzimas. Todas las poblaciones mostraron 
altos niveles de variación genética (A = 2.72, P = 90.8 %, He = 0.445 para las poblaciones silvestres; y A = 2.60, P = 84.6 %, He = 0.404, para 
las poblaciones domesticadas). La mayor proporción de la variación genética se encontró dentro, más que entre poblaciones. Sin embargo, la dife-
renciación fue mayor entre las poblaciones domesticadas (GST = 0.167) que entre las silvestres (GST = 0.056). El análisis con los RAPDs efectuado 
con diez iniciadores produjo un total de 166 bandas, todas polimórficas en las poblaciones silvestres. De 126 bandas 25 fueron polimórficas en las 
poblaciones domesticadas. El porcentaje de polimorfismo promedio fue 34.2 y 34.7 en las poblaciones silvestres y domesticadas, respectivamente. La 
diversidad genética promedio y total fue 0.069 y 0.165 para las poblaciones silvestres y 0.081 y 0.131 para las poblaciones domesticadas. El AMO-
VA mostró que la diversidad genética total fue distribuida igualmente entre (50.0 y 48.9 %) y dentro (50.0 y 51.1 %) de las poblaciones silvestres y 
domesticadas. Las poblaciones silvestres y domesticadas se separaron claramente en el dendrograma UPGMA construido con los datos de las isoen-
zimas (DG promedio = 0.182)  y con el AMOVA (17.2 % de la varianza estuvo entre tipos de poblaciones, P ≤ 0.001). Las distancias genéticas con-
siderables encontradas entre variedades  (DG promedio = 0.212 con isoenzimas) sugiere que los cambios asociados con la domesticación han ocurri-
do en direcciones diferentes.  
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SUMMARY 
 
The structure and genetic variation of 18 wild and three domesticated populations of pepper (Capsicum annuum L.) from northwestern México 

were determined by isozymes and RAPDs. The isozyme analysis was based on 12 polymorphic loci from nine isozymes. All populations showed high 
genetic variation (A = 2.72, P = 90.8 %, He = 0.445 for wild populations; and A = 2.60, P = 84.6 %, He = 0.404, for domesticated populations). 
Most genetic variation occurred within rather than among populations. However, genetic differentiation was greater among domesticated (GST = 
0.167) than among wild (GST = 0.056) populations. The RAPDs analysis performed with ten primers produced a total of 166 bands, all polymorphic 
in wild populations. Out of 126 bands, 125 were polymorphic in domesticated populations. Mean percentage of polymorphism was 34.2 and 34.7 % 
in wild and domesticated populations, respectively. Mean and total genetic diversity were 0.069 and 0.165 for wild populations, and 0.081 and 0.131 
for domesticated populations. AMOVA showed that total genetic diversity was equally distributed among (50.0 and 48.9 %) and within (50.0 and 
51.1 %) of both, wild and domesticated populations. Wild and domesticated populations were clearly differentiated in the UPGMA dendrogram 
built from isozymes data (average GD = 0.182), as well as by AMOVA (17.2 % of variance was among populations types, P ≤  0.001). The consid-
erable genetic distances found among varieties (average GD = 0.212 with isozimes) suggest that genetic changes associated with domestication have 
occurred in different directions. 
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